XV Semana Cientifica 4';"@ \ﬁ-‘—§
Johanna Dobereiner '7o= ¢

........................................................... SOIO’ C,énc,a e Vida “ee S
—t
\

19 a 23 de outubro de 2015 |

Categoria: Doutorado

Microbiologia

Estudo metagenémico do potencial agrobiotecnoldgico
da microbiota endofitica de cana-de-agucar

Carlos Magno dos Santos®; Stefan Schwab?; José Ivo Baldani®; Veronica Massena Reis”

'Doutorando do Programa de Graduacédo em Ciéncia, Tecnologia e Inovagao Agropecuaria, UFRRJ, c.magno.s@hotmail.com;
2Pesquisadores Embrapa Agrobiologia, stefan.schwab@embrapa.br, ivo.baldani@embrapa.br, veronica.massena@embrapa.br,

A cana-de-acUcar € uma graminea de grande importancia econdmica, sendo esta uma planta rica em
bactérias endofiticas. Algumas dessas sao fixadoras de nitrogénio e/ou promovem a modulacdo do
crescimento e desenvolvimento vegetal. Muitas bactérias endofiticas j4 foram isoladas de cana-de-
aclcar, porém outras ndo, devido as limitagbes das metodologias dependentes de cultivo. Neste
contexto, estratégias independentes de cultivo sdo essenciais para melhor entendimento de sua
diversidade genética e suas caracteristicas funcionais. O estudo metagenémico da microbiota endofitica
representa atualmente um desafio, devido ao baixo nimero de células bacterianas em relacdo a planta
hospedeira. Para superar esta dificuldade, metodologias de enriqguecimento celular bacteriano tém sido
utilizadas. Neste trabalho, foi estabelecido um procedimento de enriquecimento celular, independente de
cultivo, para bactérias endofiticas presentes na base de colmo de cana-de-aglcar. Os resultados
mostram que o material resultante do procedimento de enriquecimento estabelecido contém células
bacterianas viaveis formadoras de col6nias, que podem inclusive serem visualizadas por microscopia de
campo claro ou pelo teste de Gram. Andlises da presenca de DNA confirmaram a eliminagcao do material
vegetal, visto que diminuiu ou nao foi possivel visualizar, em gel de agarose, qualquer banda desse
material em contraste com o DNA extraido diretamente por método convencional. Ao se utilizar um
controle interno (células de Escherichia coli) no procedimento, seu DNA foi purificado eficientemente. O
DNA total foi sequenciado e as sequencias foram comparadas ao banco de dados. A analise preliminar
das sequencias obtidas por sequenciamento em larga escala, tem revelado a forte presenca de bactérias
pertencentes ao filo das Proteobacterias na microbiota endofitica. Espera-se concluir a constru¢do do

perfil do microbioma endofitico da cana-de-agucar e a identificacédo de fungbes potencialmente Uteis.
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